
Query:   DAIPGPLGPQSASLEGKVALVTGAGRGIGREMAMELGRRGCKVIVNYANSTESAEEVVAAIKKNGSDAACVKAN
         || ||| || |  | ||||| |||  ||||            | 
Optimal: DAMPGPMGPKSFNLKGKVALITGASSGIGRAIAKHWAKNWWWVWWWDWCWWWWWWWWWWWWCWWWWWWWWWWWC

Query:   VGVVEDIVRMFEEAVKIFGKLDIVCSNSGVVSFGHVKDVTPEEFDRVFTINTRGQFFVAREAYKHLEIGGRLIL
                                                                                  
Optimal: WWWWWWWCWWWWWWWWWWWWWWWWWWNWWWWWWWWWWWWWWWWWWWWWWWNWWWWWWWWHWWWWWWWWWWWWWW

Query:   MGSITGQAKAVPKHAVYSGSKGAIETFARCMAIDMADKKITVNVVAPGGIKTDMYHAVCREYIPNGENLSNEEV
                            || 
Optimal: WIWWWWWWWWWWWWWWWCCSKAWCWWWWWWWWWWWAWWWWWCWWWWCWWCRWEWWDKMWWWWWWWWWWWWWWWW

Query:   DEYAAVQWSPLRRVGLPIDIARVVCFLASNDGGWVTGKVIGIDGGACM
                |          |||  | || |      ||  |  |||  |
Optimal: WWWWWWWWWWWCWWWWWEDIAWAVVFLCSDESSYITGQIIHVDGGWTM


