Correlation

1,0

0,8

0,6

0,4

0,2

0,0

20 7 M Emodel(1) M Emodel(2) ™ Genome
B Emodel(l) ®mEmodel(2) mGenome N =Vvamon = Qmodel(1) ®Qmodel(2)
HVQmon ®Qmodel(1) ®Qmodel(2) o
& 16 A
-]
o
S 12 1
o
w
c
g 8 A
=
-
8
e 41
3
0 -
0,05 0,15 0,25 0,35 0,05 0,15 0,25 0,35
Packet loss range Packet loss range

() (b)



